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La biologie des sols
au service de la production
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Méthodologie

Objectif : un référentiel d’interprétation départemental en grandes
cultures et prairies

=>» Explorer une diversité de situations...

... représentatives du département : sols / couverts / pratiques

Plateforme GenoSol

l:_'h\

Prélevement a la tariere Tamisage a 4mm Conservation des échantillons de sol (- 407°C) Extraction d"ADN

+ observations
+ physico-chimie
+ questionnaire sur les pratiques




Méthodologie

Echantillonnage

stratifié représentatif

du département

* sols

* couverts (prairies
permanenies et
cultures assolées)

e pratiques

— Cours d'eau principaux
Ocupation du sol
~ Zone urbanisée et infrastructures
Terres arables
" Prairies
I Parcellaire complexe
Surfaces agricoles avec espaces naturels
I Vignobles
I Foréts

: s landes et brousaill
Donnees Corine Landcover 2012 10 0 10 20 30 40 km I [;gnlsesd:-:au ousalfies

et Chambre dAgriculture 71 [ — — % prelevements de sol




Méthodologie

nombre de prélevements

100
50 “ 300 mesures /179 Sélection d’'un
I . parcelles differentes “ e,Ch,antlllon de

0 R L référence : 135 sols

2012 2013 2014 2015 2016 '

Représentativité des types de sol

alluvions argileuses acides
alluvions argileuses calcaires
alluvions sableuses acides
argilo-calcaire profond
basses terrasses sableuses
limons argileux (zone est)

limons battants hydromorphes
limons battants non hydromorphes
sols limoneux (zone ouest)

sols sains profonds acides

sols séchants sableux

divers

0,0 5,0 10,0 15,0 20,0 25,0

B propotion de surface dans le département (%) B proportion finale de parcelles (%)




Méthodologie

Une diversité d’années climatiques
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2011-2012 2012-2013 2013-2014 2014-2015 2015-2016

Une diversité de pratiques
= 54 % de prairies permanentes pour 64 % de la SAU

Fertilisation et apports organiques, rotations, travail du sol, rotation...



Méthodologie

Conception de modeles JEp———
EH A H o> 2 -
d’interpretation. ] R*=0,8138 ¢
@ d
Ici le modéle polynomial % ] . -
paramétrique pour la | S .
biomasse moléculaire @ " =
microbienne. 5 P
-§ 100000 e
Données d’entrée : argile, 2
. £ ®
carbone organique, pH et ) -
. 'S ® i ©
longitude 3 et e .
‘@ /_/"
Validation du modele sur 2
10 % des données. @
17, ” [ ] "
R , g 0 5000C 100000 15000C 200000
Méme démarche pour les S _ S ,
m Biomasse moléculaire microbienne mesurée (ng/g)

diversités bactérienne et
fongique
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Résultats : des modeles locaux disponibles !
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Résultats : des modeles locaux disponibles !

Richesse Bacteries (nb de taxons)

Comparaison avec le RMQS
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Résultats : des modeles locaux disponibles !

Une application sur

Votre biomasse moléculaire microbienne de référence en ug d'ADN / g de sol :

[1] 75.59125

Ne pas tenir compte du [1]. Une valeur négative ou spérieure a 400 Lg/g signifie que les parametres de voire sol sont alypigues
par rapport aux valeurs utilisées pour la construction du modéle (une valeur négative frés proche de zéro peut étre assimilée a
Zéra).

Ci-dessous une visualisation graphigque de votre résultat :

Les pointillés de droife correspondent a la valeur de référence pour votre sol. Les pointilles de gauche correspondent a la valeur
critique (70% de la valeur de référence), seuil au dessous duquel il y a des risques de perte de fonctions biologigues. Sivous
avez renseigné une valeur mesurée, elle est représentée par une barre verticale (qui est confondue avec les pointiliés si elle est
égale a I'un des deux seuils). Le graphique n'est pas affiché en cas de résultat aberrant (non compris entre 0 et 400 [1g/g).
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Résultats : des modeles locaux disponibles !

Biomasse moléculaire microbienne prédite en fonction du type de sol selon le modéle statistique de Horrlgue et al. (2016)

0 475 95 ¢ 19 28,5 38

Biomasse moléculaire microbienne prédite
(MgADN extrait/gsol)
B Tres faible
% Faible
" Moyenne
B Elevée
B Tres élevée
[ indéterminée (dont zones forestiéres, urbaines, viticoles et humides)




Résultats : des modeles locaux disponibles !

250

Comparaison des
valeurs de référence
calculées par le
modéele national et par
le modele
départemental CA 71
sur 165 échantillons de
sol prélevés entre 2012
et 2016 et non utilisées
pour la conception du
modéle départemental.
Trois valeurs extrémes
n'apparaissent pas sur
le graphique.
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Valeurs de référence issues du modeéle national (ug d'ADN/g
de sol)



Résultats : des modeles locaux disponibles !

Biomasse moléculaire microbienne
Quels effets des pratiques ? (données 2012 4 2014)

biomasse moléculaire microbienne des cultures assolées

o

200
I

1. mais dominant avec culture
intermédiaire (Cl) ; 17 observations

2. mais dominant sans ClI ; 29
o observations

150
I

100
I

3. céréales et travail du sol superficiel ;
: 30 observations

4. céréales et travail du sol profond ;
: 10 observations

5. semis direct ; 7 observations
| 6. colza ; 10 observations

50
I

écart entre mesures et références du modéle RMQS (%)

groupes d'observations issus d'une classification stafistique

Les x représentent les moyennes des groupes.
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Un référentiel départemental en microbiologie
du sol

un seul sol plusieurs sols

Entrez les valeurs de votre sol (les décimales doivent
étre indiquées par une virgule et non par un point).

teneur en argile (comprise entre 25 et 750 g/kg)
216 =]

teneur en carbone organique (comprise entre 4

et 70 g/kg)

27 =
pH (compris entre 4 et 9)

6,2 a

longitude en Lambert 2 étendu (comprise entre
705 000 et 834 000 métres)

705520 ~

biomasse moléculaire microbienne mesurée en
pg/g (optionnel)

133 «a



Un référentiel départemental en microbiologie
du sol

Référentiel d’interprétation biomasse moléculaire microbienne

Une gamme de variation
Des seuils adaptés au contexte :

=» Teneur en argile, en carbone organique, pH, longitude




